· [bookmark: _Toc38973711](一线抗疫群英谱）清华教授实验室战“疫”记
疫情来袭，与医务人员在前方治病救人的忙碌不同，清华大学的两间实验室看上去虽然安静，但这里也正上演着与时间赛跑的“战争”。记者初次采访时，正是春节期间，实验室里的设备和试剂略有短缺，让正在研究新冠病毒疫苗的清华大学医学院教授张林琦十分着急。
即便如此，张林琦与另一名专家、清华大学生命科学院教授王新泉还是带着团队坚持研究。解析结构、总结数据、寻找可能有效的小分子药物……从早上7点到晚上12点，实验室从没闲着。
作为清华大学全球健康与传染病研究中心、 清华大学艾滋病综合研究中心主任，张林琦从事传染病病毒研究30余年，曾经主导或参与埃博
拉病毒、寨卡病毒、中东呼吸道冠状病毒、禽流感病毒等新发突发高致病性病毒研究。而身为清华大学结构生物学高精尖创新中心、生物结构前沿研究中心副主任的王新泉，主要研究方向为结构生物学。
此次联手进行实验，每个实验结束，张林琦与王新泉都要会商下一步对策。三言两语就能达成共识，靠的是十年前就开始一同研究产生的默契。从2012年的MERS（中东呼吸综合征）冠状病毒开始，二人在病毒基因、蛋白、抗体、疫苗等研究领域多有合作。
“我们发现，与2003年SARS（严重急性呼吸系统综合征）病毒相比，这次新冠病毒传播速度快、能力强。说明这个病毒跨种传播时，更适应在人体进行复制，这值得警惕。”张林琦说。
凭借丰富的经验，张林琦和王新泉对新冠病毒有着一份“职业敏感”。从1月10日开始，他们就迅速组建团队，过年期间和学生一起留校攻关课题，克服春节期间进行实验的各种困难，在实验室里争分夺秒。
一个多月后，两位生物学家的声音明显沙哑疲惫了许多。在他们眼中，自己的实验进程总是“非常幸运”。其实，这种所谓的“幸运”是建立在团队每天高强度、长时间的研发中，这种“幸运”也有一份想要尽快完成病毒研究、早日将疫苗研发成功的急迫感。
几天前，张林琦和王新泉合作，揭示了新冠病毒入侵人体瞬间与人体细胞复合物的结构，解析了新冠病毒表面刺突糖蛋白受体结合区与人类受体的晶体结构，准确定位出二者的相互作用位点，阐明了新冠病毒刺突糖蛋白介导细胞侵染的结构基础及分子机制。
“病毒进入细胞，再到复制，最后产生它的‘子孙万代’。从整个病毒的生命周期来看，‘病毒如何进入细胞’这一步非常关键。”张林琦说，病毒表面蛋白是病毒进入细胞的关键“钥匙”，知道病毒如何打开人体的“大门”，就能够进一步知道我们的身体，如何产生保护性抗体反应，保护这个“大门”。
据悉，清华团队目前已开启动物实验阶段。张林琦和王新泉都期待新技术的出现能够通过“绿色通道”进一步加速，尽早为击退病毒带来转机。
除了每天泡在实验室，张林琦还要与国外权威研究机构一同商讨研究进展与方向。“在人类面临的共同困难面前，科技界的竞争已变为世界各国同心攻克难关的合力。我们正与全社会科研和医务工作者共同努力，相信能解开病毒‘谜团’。”
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